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En 8 à 10 ans, 1 à 2 hybrides sont extraits d’ ~60 000 graines grâce à une batterie de tests et 

de résultats expérimentaux. Ils représentent le meilleur compromis identifié par les 

sélectionneurs selon les créneaux visés. Les outils moléculaires 

peuvent être utiles à différentes étapes 

du cycle de sélection. 

Croisements

• Plusieurs 100aines 
chaque année

Semis

• ~60 000 graines

• Nombre variable 
selon les 
sélectionneurs

Caractérisation 
du matériel

• >30 critères :

• Agronomiques

• Technologiques

• Maladies

• Esthétiques

Environnements 
multiples

• 8-10 années

• Lieux contrastés

Faciliter la sélection des variétés de pomme de terre

avec des marqueurs moléculaires
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L’essentiel
• La sélection variétale est un processus d’une dizaine d’années nécessitant des investissements

importants.
• Les variétés doivent cumuler de très nombreuses caractéristiques, spécifiques à leur créneau,

pour être soumises à l’inscription, puis trouver leur marché.
• La sélection est facilitée par l’utilisation d’outils moléculaires à différentes étapes du processus,

principalement pour la résistance aux maladies (mildiou, PVY, galle verruqueuse) et aux
ravageurs (nématodes).

Adresses
1 inov3PT, 75008 Paris, France, 2 IGEPP , INRAE, Institut Agro,Univ Rennes, 29260 Ploudaniel, France, 3 IGEPP, INRAE, Institut Agro,Univ Rennes, 35653 Le Rheu, France, 4 Bretagne Plants Innovation, 29460 Hanvec, France, 5 SIPRE,

76110 Bretteville du Grand Caux, France, 6 GROCEP, 87370 Laurière, France

1 à 2 hybrides 
candidats à 
l’inscription 

au Catalogue

Phénotypage

• Description du matériel 
végétal dans des essais

• Ex: résistance au mildiou, 
nématodes, virus

Génotypage

• Description 
moléculaire du 

matériel végétal

• Plusieurs milliers 
de marqueurs de 

l’ADN

Analyse de données

• Mise en relation des 
données de phénotypage 
et de génotypage

• Bio-informatique

• Mise au point de 
marqueurs

Outils d’aide 
à la sélection

• Marqueurs pour les 
résistances aux maladies

• Équations de 
prédictions génomiques

Choix 
des 

parents

Principales étapes de la sélection et appui des outils moléculaires

Sélection du 
matériel au 
laboratoire

Prédictions de 
la valeur 

phénotypique

Développement des outils moléculaires 
pour la sélection

Compétences 
à 

mobiliser

Les résistances 
variétales au 
mildiou de la 

pomme de terre

Utilisation de 
variétés résistantes

• Réduire l’utilisation des 
fongicides

• Limiter l’impact sur 
l’environnement

• Réduire les coûts de 
production

Utilisation de 
marqueurs pour 

sélectionner les résistances

• Mieux caractériser les 
types de résistance

• Combiner les résistances 
pour améliorer leur 
durabilité

Points de vigilance

• Combinaison nécessaire des 
leviers pour préserver l’efficacité 
des résistances

• Prophylaxie, OAD, fongicides, …


